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e genre Bertiera

» Ligneux a port variable (Herbacee, liane, arbrisseau et arbuste)
> Inflorescences variables, pseudocapitules a thyrsiques.
> Petites fleurs (< 25 mm de longueur & 2 mm de diametre).

» Fruits, baies pluri-ovulaires, globuleux, succulentes, de 10 - 12
mm de diametre, vert, bleu porcelaine, rouge a orangeatre ou
blanc a maturité.
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e genre Bertiera
> Present dans le sous - bois des foréts primaires et secondaires.

» Distribution: Présent en Afrique et en Amérique Latine,
60 especes reconnues dans le monde (Govaert et al, 2006)

» En Afrique, confiné a la Région Guineo — Congolaise (White,
1979)

43 especes recensees.



Pourguol reviser le genre Bertiera?

» Grande variabilité des ports et des inflorescences (Nguembou &
al., 2003).

» Position taxonomiqgue encore non résolu (Robbrecht & al., 1994;
Robbrecht & Manen, 2006, Davis & al., 2007).

» Grande variabilité intraspécifique par rapport a la variation
Interspecifigue (Robbrecht & al., 1994; Nguembou & al., 2003).

» Derniere Revision du genre (Wernham, 1912).



Objectifs de ’etude

> Preciser la délimitation taxonomique au sein du
genre Bertiera en Afrique sur base morphologique.

> Verifier s il existe une ou plusieurs lignées évolutives
au sein du genre, retracer le schéma de /’évolution
des taxons.



Objectifs de 1’etude

> ldentifier le ou les centres de diversité du genre en

Afrigue et expliguer les méecanismes de dispersion des
taxons.

» Déterminer si les facteurs écologigues ont un effet sur

la morphologie des especes et déterminer de quelle
est la reponse des taxons a cette influence.



Methodologie

> Extraction de PADN
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Methodologie

» Amplification de PADN

* La reaction d’amplification
(PCR) en 40 cycles dans un
thermocycleur PTC-100 (Bio-
RAD) a partir des amorces(—) |8
universelles (Kress & al., 2005). PTC-100

* La purification du produit PCR
sur des colonnes a filtre.

* Verification de la quantité
d’ADN du produit purifie par
electrophorese sur gel d’agarose.




Methodologie

» Séquencage de PADN

La lecture des sequences d’ADN opéréee a I’aide d’une
electrophorese sur capillaire par un séquenceur de modele ABI
3100 Applied Biosystems.



Résultats

» 30 échantillons en cours d’analyse, correspondant a 20 especes et

representant 75% de la variabilité observeée au sein du genre.

> 1 gene et cing regions intergéniques testés (rbcL, psbA — trnH, psbM —
trnD, rpl36 — InfA —rps8, trnL — F et trnC — ycf6).

» Amplification sans succes de trnL — F.

» Sequencage avec succes du gene rbcL, psbA — trnH et trnC — ycf6.
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ATAAGCA-ATALATTGCTCTTCGTCTCCAGGAL CTGGCTC GAT S TEATAGCATCGCCCTTTGTARAC GATCAAGGCTGETALGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGCTCTTCGTCTCCAGGAL C TG LT GAT G TCATAGCATCGCCCTTTGTAAC GATCAAGGCTGETAAGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGCTCTTCGTCTCCAGGAL C TG LT GAT G TGATAGCATCGCCCTTTGTAAC GATCAAGGCTGETAAGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGCTCTTCGTCTCCAGGAL CTGGCTC GAT S TEATAGCATCGCCCTTTGTARAC GATCAAGGCTGETALGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGATCTTCTTCTCCAGGALCTGECTCGATGTCATAGCATCGCCCTTTGTAAC GATCAAGGCTGLETAAGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGATCTTCTTCTCCAGGAL CTGGCTC GATSTEATAGCATCGCCCTTTGTARAC GATCAAGGCTGETALGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGCTCTTCTTC TCCAAGAL CTGGCTCGAT G TCATAGCATCGCCCTTTGTAAC GATCAAGGCTGLETAAGC CCATCGGTCCACACAGCTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGCTCTTCTTCTCCAAGAL CTGGCTC GAT S TEATAGCATCGCCCTTTGTARAC GATCAAGGCTGETALGC CCATCGGTCCACACAGCTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGATCTTCTTCTCCAGGALCTGECTCGATGTCATAGCATCGCCCTTTGTAAC GATCAAGGCTGLETAAGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGATCTTCTTCTCCAGGAL CTGGCTC GATSTEATAGCATCGCCCTTTGTARAC GATCAAGGCTGETALGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGCTCTTCTTCTCCAAGAL CTGGCTC GAT S TEATAGCATCGCCCTTTGTARAC GATCAAGGCTGETALGC CCATCGGTCCACACAGCTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGATCTTCTTCTCCAGGALCTGECTCGATGTCATAGCATCGCCCTTTGTAAC GATCAAGGCTGLETAAGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGATCTTCTTCTCCAGGAL CTGGCTC GATSTEATAGCATCGCCCTTTGTARAC GATCAAGGCTGETALGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGCTCTTCTTC TCCAGGAL C TG LT GAT G TCATAGCATCGCCCTTTGTAAC GATCAAGGCTGETAAGC CCATCGGTCCACACAGCTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGCTCTTCTTCTCCAGGAL CTGGCTC GAT S TEATAGCATCGCCCTTTGTARAC GATCAAGGCTGETALGC CCATCGGTCCACACAGCTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGCTCTTCTTC TCCAGGAL C TG LT GAT G TCATAGCATCGCCCTTTGTAAC GATCAAGGCTGETAAGC CCATCGGTCCACACAGCTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGCTCTTCTTCTCCAGGAL CTGGCTC GAT S TEATAGCATCGCCCTTTGTARAC GATCAAGGCTGETALGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGCTCTTCTTCTCCAGGALCTGGCTC GATGTEATAGCATCGCCCTTTGTAAC GATC AAGGCTGETALGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCC A
ATAAGCA-ATALATTGATCTTCTTCTCCAGGALCTGECTCGATGTCATAGCATCGCCCTTTGTAAC GATCAAGGCTGLETAAGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGATCTTCTTCTCCAGGAL CTGGCTC GATSTEATAGCATCGCCCTTTGTARAC GATCAAGGCTGETALGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGCTCTTCTTC TCCAGGAL C TG LT GAT G TCATAGCATCGCCCTTTGTAAC GATCAAGGCTGETAAGC CCATCGGTCCACACAGCTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGCTCTTCTTCTCCAGGAL CTGGCTC GAT S TEATAGCATCGCCCTTTGTARAC GATCAAGGCTGETALGC CCATCGGTCCACACAGCTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGATCTTCTTCTCCAGGALCTGECTCGATGTCATAGCATCGCCCTTTGTAAC GATCAAGGCTGLETAAGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGATCTTCTTCTCCAGGAL CTGGCTC GATSTEATAGCATCGCCCTTTGTARAC GATCAAGGCTGETALGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGATCTTCTTCTCCAGGALCTGECTCGATGTCATAGCATCGCCCTTTGTAAC GATCAAGGCTGLETAAGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGATCTTCTTCTCCAGGALCTGECTCGATGTCATAGCATCGCCCTTTGTAAC GATCAAGGCTGLETAAGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAAGCA-ATALATTGATCTTCTTCTCCAGGAL CTGGCTC GAT S TGATAGCATCGCCCTTTGTARAC GATCAAGGCTGETALGC CCATCGGTCCACACAGTTGTCCA
ATAA-CATATATATTGATTTTCTTCTCCAGC AL GEGCTCGATGTTGTAGC AT GTCCTTTTAACGATC AAGGETEETAAGCCCATP

=121 x|
=121

ATAA-CATATATATTGATTITCTTC TCCAGLALC GGGCTC GATGTTGTAGCATCGTCCTTTGTAAC GATCALGGCTGETAAGCCCATC GSTCCACACLGTTSTCCA| + |

| v[]

11:50

| ﬁ&] Microsoft Excel - haplne. .. || ¥¥ SeqMan - [Alignment ... .EI_] Diocl.doc - Microsoft Waord | <«

;" Mes images

Portion de sequence, en rouge les sites polymorphes pour le gene rbcL

-



I

™= File

o

£
o

Edit:

Sequence

Position: 54

SeqMan - [Alignment of Contig 1]

Contig  Projeck

SHP

Mek Search  wWindow  Help
475 hp
120 130 140 150 1a0 170 150 120 200 210 220

"Translate "Consensus

GGEAFGGC G- ——-CTATT--TATTAATGC T TGT T T AT TCGAAGCAT TCGGGTGGCGTT T T T TCAAGT GG TT I T I TITGAALAGATTGTARATCCTyyaatc LakGAT

=17
== ]

Ot

K
@

PNKC1E_trnc.p2k.abl(l»354) —
BPNKEC1E_trnC.gzk.abl(l»>343) <
BWECLY trnC.pZk.abl (29=366)—
PNKEC12 trnc.gzk.abl(l1>365)<
PHECltrnCl. q2k.abl (593611 +—

PHECZ0 trnc.
PuKCZ1 trnc.
PuECZ1 trnc.
PHECZZ trnC.
PHECZZ trnc.
PuECZE_trnc.
PHECZ3 trnC.
PHECZ4 trnc.
PuKCzZ4 trnc.
PHECZE_tenC.
PHECZS trnC.
PuECZE_trnc.
PuECZE_trnc.
PHECZT trnC.
PuECZ7_trnc.
PuKCze_trnc.
PHECZE trnC.
PuKCza_rtrnc.
PuKCza_rtrnc.

p2k.
pi2k.
g2k,
p2k.
gzk.
n2k.
g2k,
p2k.
g2k,
p2k.
g2k,
n2k.
q2k.
p2k.
g2k,
n2k.
g2k,
n2k.
g2k,

abl {1=343)

ahl {&=351)

ahl {1=340)
abl {1=349)
abl {9=347)
ahl {1=338)
abl {1=340)
abl {1=346)
ahl {1=339)

ahl {1=330)

PHECZtrnCl.pzk.abl {1=339)
PNKC30_trnc.p2k.abl (1>344)
PNKC30_trnc. g2k.abl (1>329)

PHEC3tERCL.
PHECItrnCl.
PMECE_trnC.
PHECE trnC.
PHEC4 trnC.
PuEC4 trnc.
PHECE trnC.
PHECE trnC.
PMECT_trnC.
PNECT_trnc.
PHECELERCL.
PuECETrnCl.
BuECE_trnc.
PHECS trnC.

p2k.
qzk.
n2k.
g2k,
pik.
g2k,
p2k.
g2k,
n2k.
g2k,
p2k.
g2k,
a2k,
g2k,

abl {1=339)
abl({1=331)
ahl {50>354)
abl {£=359)
abl {1=339)
ahl {1=345)
abl {1=370)
abl{1=353)
ahl {8=332)
abl {1=362)
abl{1=341}
ahl {24335
ahl {12=358)
abl {&0=5340)

4 | 33‘| Unspecified Search 4 |

o' pémarrer

s fahoo! Messenger

—

ahl [4l>346)—

—

abl [ 50207)—
abl [ 70359)—

ahl {40=368)

ahl (393461 —
abl {12s344)
ahl (32»327)1—

TTTLTLTLTLTITLTLLT

GGATGGC G- ——-CTATT--TAT TAATGC T TGT T TGAT TCGAAG AT TCGGGTGGCGT T T T T TCAAGT GG T T T T I T I TGAAL AGAT TG TALATCCTGEALTCTAGGAT)
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GEATGGCG-——-CTATT--TATTAATGCTTGT T T AT TCGAAGCATTCGGGTGGCGTT T T T TCAAGTGGT T T T T T T Toaa s AGATTGTALATCCTGEALTCTAGGLT)

GRAGGGE G- ———CTATT--TATTAA TGC T TG T TTGAT TCGAAGC AT TCGHG TG T T T T T GAAGTGET T TT T T T TGAL AL CATTGTARLTCCT———————~ TGAT)
GRAGGGE G- ———CTATT--TATTAA TGC T TG T TTGAT TCGAAGC AT TCGHG TG T T T T T GAAGTGET T TT T T T TGAL AL CATTGTARLTCCT———————~ TGAT)
GGATGGCG-———-CTATT--TATTAA TG TTGT T TGAT TCGAAGC AT TCGGGT GG GT T T I TTGAAGTGGT I T T T T T TGALA A GATTGTARLTCCTGFALTCTAGEAT
GRAGGGE G- ———CTATT--TATTAA TGC T TG T TTGAT TCGAAGC AT TCGHG TG T T T T T GAAGTGET T TT T T T TGAL AL CATTGTARLTCCT———————~ TGAT)
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GEATGGCG-———CTATT--TATTAA TG TTGT TTGATTCGAAGCAT TCGHGTGG - - - -~ ———— TTTITTITGARL A GATTGTALR TCCTGRAA T CTAGGAT)
GGATGGCG-———-CTATT--TATTAA TG TTGT T TGAT TCGAAGC AT TCGGGT GG GT T T I TTGAAGTGGT I T T T T T TGALA A GATTGTARLTCCTGFALTCTAGEAT
GGATGGCG-———-CTATT--TATTAA TG TTGT T TGAT TCGAAGC AT TCGGGT GG GT T T I TTGAAGTGGT I T T T T T TGALA A GATTGTARLTCCTGFALTCTAGEAT
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Portion de sequence, en rouge les sites polymorphes pour le locus trnC



Intéréts du stage pour la taxonomie au Cameroun

> Peu de taxonomistes au Cameroun.

37 volumes de la flore du Cameroun, un seul écrit par un
taxonomiste camerounais (les Araceae, Nyame Ntepe).

» Traitement partielle de la flore du Cameroun sur les Rubiaceae
(Sonké et al.).

» Quasl Inexistence d’étude phylogénique par des taxonomistes
camerounais: Rinorea (Violaceae). (Achoundong et al., 2005).



Intéréts du stage pour la taxonomie au Cameroun

» Collaboration scientifique:
* Contribution par collecte des specimens.
* etude aspects écologiques comme compléments et/ou
support aux résultats de phylogenie.

» Enseignement:

* Elaboration d’un cours sur la Taxonomie et la phylogénie.



Conception et gestion d’une base de donnees
des Rubiaceae au Cameroun

A sulvre ?



Remerciements

Au point focal de la Belge «Global Taxonomy Initiative»

Au Prof Olivier Hardy et ses collaborateurs du Service
d’Etho — Ecologie Evolutive de 1’ULB.

Au Bureau des Relations Internationales de I’ULB.

Au Prof Jean Lejoly du Laboratoire du Botanigue
systématique et de Phytosociologie de I’ULB.






